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Les Ig (BCR) sont extrémement diversifiés : un organisme peut
contenir, a un moment donné, plus de 10%° Ig



|/structure du BCR

- Le BCR d’un LB mature porte des migM et migD avec la méme région
variable VL et le VH.

- Les régions variables comportent des régions hypervariables 3 CDR
(régions détermination la complémentarité).

- Le BCR comporte des molécules transmembranaires dites lga
(CD79a) et Ig3 (CD 79b).

- La partie cytoplasmique des chaines Iga et Igf3 possedent ITAM de
type (YxxL/1)x2
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II/ Génes et séquences des les génes des Ig
- Les chaines lourdes (H) des Ig sont codées par les genes IGH (14g32.33)

- les chaines légeres k et A sont codées par des genes IGK et IGL (2p11.12 et
22qg11).

- Les genes codant pour les domaines variables sont : VH et VL (k ou 1).

- Les genes codant pour les domaines constantes : CH, Ck et CA
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1- Variabilité des genes des Ig
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2- Réarrangement des genes des Ig

-Le réarrangement des genes codant pour les chaines lourdes et
|égeres se fait grace a la présence : V, D et J.

- Séquences heptameres (7 pb) et nonameres (9pb) : ‘séquences signal
de recombinaison’ (SSR).

-La recombinaison est réalisée par une recombinase constituée par :
les protéines Ku70, Ku80 (codés par les genes RAG1 et RAG2) :

- recombinase activating gene),

-la protéine kinase ADN dépendante (DNA PK)

- et d’autres protéines de réparation de '’ADN (DNA lygase).



3- Mécanisme moléculaire de la diversité

La variabilité des Ig peut étre obtenue par:
- La diversité jonctionnelle’.
- La diversité combinatoire’.

- Des mutations somatiques touchant les genes VH et VL.

Ly ¥y Ly Vs Vo Ly J

. A chain
. “ ACARARACC GGTTTTIGT  CACTGTG
Lz 5 Ly
o | FC— TGTTTTTGG CCAAAAACA _GTGACAC
< = k chain
”E ):’ H chain
z .. ] JH
L1 ':i"-:"d

Figure 4-5 Immunchiolagy, 6ie 1 Gelend Soenoe 25




Light chain Heavy chain

Germline DNA
—_
Somatic
recombination
D—J joined
rearranged DNA
Somatic
recombination

V-J or V-DJ joined
rearranged DNA

DNA

Transcription

Primary
transcript RNA

e

Splicing

RNA

mRMA
T
Translation

Polypeptide
chain

Protein

Figure 3-2 Immuncbiology, 6/e. (& Garland Sclence 2005)



4- Commutation de classe des Ig

La commutation est la capacité qu’a un LB de produire pour le méme Ag
différentes classes Ig spécifiques (IgM, IgD, 1gG, IgA et IgE).
-Elle intéresse les genes codant pour la partie constante : Cy, Cy, C9, Ca et Ce.

- Elle s’effectue apreés la différentiation du LB (aprés contacte avec un Ag),
apres réarrangement des genes (VH-D-JH).

- La commutation se fait par recombinaison réalisée au niveau de séquence de S
(switch ou de commutation).
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